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 بسمه تعالی 

 

 تحصیلات:  

 پسادکتری

 بنیاد علم: گروه زیست شناسی سلولی مولکولی دانشکده علوم و فناوری  -تفاهم نامه ماموریت گرا دانشگاه شهید بهشتی

 تاکنون ۱۴۰۳آذر  -های زیستی دانشگاه شهید بهشتی

 

  درختان کاج استان تهران با استفاده از عنوان طرح پسادکتری: بررسی عوامل همراه و تعیین نقش آنها در عارضه زوال

 روشهای مبتنی بر متاژنومیکس

 

 ول طرح: دکتر مسعود توحید فرئاستاد مس 

 دکتری  

  ۱۴۰۱-۱۳۹۵دانشگاه تربیت مدرس   •

  و بیماری های ویروسیویروس شناسی گیاهی -مهندسی کشاورزی، بیماری شناسی گیاهی •

  ۱۷:۹۸ معدل •

 Beet curly top Iranچغندرقند  بوته وظایف ژن های ویروس ایرانی پیچیدگیعنوان رساله دکتری: تعیین  •

virus 

 اساتید تیم راهنمایی:  •

 دکتر مسعود شمس بخش استاد راهنما:  

 دکتر ناصر صفایی و دکتر ادواردو رودریگز بخارانو )دانشگاه مالاگا(اساتید مشاور:  

     ( Instituto de  و نیمه گرمسیری  مدیترانه ای باغبانیدر موسسه محصولات  یکساله فرصت مطالعاتی •

 Hortofruticultura Subtropical y Mediterránea: IHSM)    کشور اسپانیا، مالاگا، دانشگاه مالاگا   

 

 کارشناسی ارشد  

  ۱۳۹۲-۱۳۹۵دانشگاه تربیت مدرس  •

  مهندسی کشاورزی، بیماری شناسی گیاهی     •

         ۱۷:۶۸معدل  •
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  Candidatus Liberibacter asiaticusعنوان پایان نامه کارشناسی ارشد:  ارزیابی دینامیک جمعیت باکتری  •

   عامل بیماری میوه سبز مرکبات در درختان آلوده

اساتید تیم راهنمایی: دکتر مسعود شمس بخش، دکتر سید مهدی علوی )پژوهشگاه ملی مهندسی ژنتیک و  •

 (زیست فناوری

 

 کارشناسی:

 

  1385-1389دانشگاه آزاد اسلامی واحد تبریز 

  گیاهپزشکی-مهندسی کشاورزی 

  

 افتخارات: 

برنده جایزه دکتر مرتضی  -بیماری شناسی گیاهی-رساله برتر دکتری کشوری رشته مهندسی کشاورزی •

صنعتی سازمان پژوهش های علمی و  -اساتید ممتاز دانشگاه تهراناسماعیلی و دکتر پروانه آزمایش فرد 

 ۱۴۰۳شهریور  -تهران-ایران

  1392آزمون سراسری  ورودی مقطع  کارشناسی ارشد  6رتبه  •

  1395آزمون سراسری ورودی مقطع دکتری  7رتبه  •

 

 

 مهارتهای تخصصی 

مهارتهای تخصصی  کیژنت یو مهندس یمولکول یشناسستزی  

 Infectious Clone یروسیکننده وو ساخت همسانه آلوده یطراح -

 Gain of Functionو  Lose of Function یهاشیآزما یطراح -

 RNA Silencing Suppressor Assayو انجام  یطراح

 Co-immunoprecipitation Assayو انجام  یطراح

  Western Blotو  نیاستخراج پروتئ
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 Site-Directed Mutagenesisموتانت به روش  نیپروتئ دیآغازگر و تول یطراح

اهیدر گ نیپروتئ انیب -  

 Gatewayو  یژن به هر دو روش سنت یسازو همسانه یانیب یهاسازه یطراح 

 

کینوکلئ دیبر اس یمبتن یهاکیتکن  

 cDNAو ساخت  DNAو  RNAاستخراج 

 Duplex PCRو  RT-PCR ،Nested PCR ،یمعمول PCR یاانجام حرفه

 Relativeو  Absoluteبه دو روش  Real-Time PCR یاانجام حرفه

 SnapGeneافزار تسلط به نرم 

 

زایماریعوامل ب یابیو رد یشناسروسیو  

یاهیگ یهاروسیو یسازیو کم یابیرد -  

 Candidatusو  Candidatus Phytoplasmaاز جمله  یاهیکشت گسخت یهایباکتر یسازیو کم یابیرد 

Liberibacter 

 Candidatus Phytoplasma یبندطبقه

 

یربرداریو تصو کیوانفورماتیب  

 

هانیعملکرد پروتئ ینیبشیو پ هافیموت ییشناسا یبرا یکیوانفورماتیب یافزارهاتسلط به نرم -  

 های خامپردازش دادهکنترل کیفیت و پیش 

 هاهای میزبان و آلودگیحذف توالی 
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 ها با ابزارهای تخصصیمونتاژ خوانش 

 هاها و پروتئینبینی ژنپیش 

  بررسی ترکیب جامعه میکروبیآنالیز تاکسونومیکی و 

 هابندی ژنآنالیز عملکردی و طبقه 

 های میکروبی از متاژنومبازسازی ژنوم (Binning) 

 شدههای بازسازیارزیابی کیفیت ژنوم 

 هاجداسازی و بازسازی ژنوم یوکاریوت 

 شدههای بازسازیشناسایی تاکسونومیکی ژنوم 

 ها وآنالیز واریانت SNPها 

یابه صورت حرفه مریپرا یطراح -  

 Fijiافزار با نرم ریتصاو زیو آنال Confocal Microscopyکار با 

 Co-localizationانجام 

 

 سوابق تدریس:

 در دانشکده کشاورزی دانشگاه تربیت مدرس Real-Time PCR    تئوری و عملی کارگاه •

در دانشکده علوم و فناوری های زیستی دانشگاه شهید  آنالیز داده های متاژنومیکس تئوری و عملی کارگاه •

 بهشتی

 

 : انتشارات      

،  مسعود توحید فر ۱۴۰۴های سخت کشت(، ها و باکتریگیاهی )با رویکرد ویروسکاربرد متاژنومیکس در بیماری شناسی

 و عطیه بهاری، انتشارات زیست فناوری، چاپ اول

 

Sokhandan-Bashir, N., & Bahari, A. 2025. Plant viral disease management—from cross protection to 

CRISPR. Journal of Plant Protection Research, 65(2), 145–163. DOI: 10.24425/jppr.2025.155050 

IF:1.3 (Q2) 
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Bahari, Atiyeh, Araceli G. Castillo, Naser Safaie, Eduardo R. Bejarano, Ana P. Luna, and Masoud 

Shams-Bakhsh. 2022. Functional Analysis of V2 Protein of Beet Curly Top Iran Virus, Plants 11, no. 

23: 3351. Plants. IF:4.658 (Q1) 

Bahari, A., Alavi, S. M., Saberi, E., Azadvar, M., & Shams-Bakhsh, M. 2021. Seasonal variation of 

Candidatus Liberibacter asiaticus population in Citrus trees in southeast of Iran. European Journal 

of Plant Pathology, 159:4, 799–809. IF: 2.262 (Q1) 

Bahari, A., Alavi, Shams-Bakhsh, M S. & Saberi, E. 2016. First report of a 16SrII group related 

phytoplasma associated with witches' broom of Cupressus sempervirens var. horizontalis in Iran. New 

Disease Reports. 34.21. IF:1.42 (Q3) 

Alizadeh, M., Khodadadi Manesh, S., Fathi, P. et al. Biology and Host Ranges of the Plant Pathogenic 

Fungus Macrophomina Phaseolina: a Comprehensive Review. Journal of Crop Health 77, 50 (2025). 

https://doi.org/10.1007/s10343-024-01106-4. If:2.22 (Q2) 

 Bahari, Atiyeh, Araceli G. Castillo, Naser Safaie, Eduardo R. Bejarano, Ana P. Luna, and Masoud 

Shams-Bakhsh. 2026, Beet Curly Top Iran Virus V3 protein is a dualfunctional protein; silencing 

suppressor and potential movement protein, Molecular Plant Pathology, under review 

Bahari, A., Tohidfar, M., Shams-Bakhsh, M., & Norouzibeirami, M. In press. Comparative Genomics 

and Functional Characterization of Two Bacillus Metagenome-Assembled Genomes Recovered from 

Needle Associated Endophytes of Pinus eldarica. BMC Genomics. IF: 3.9 (Q1) 

Bahari, A., Tohidfar, M., Shams-Bakhsh, M., & Norouzibeirami, M. accepted for publication. 

Shotgun Metagenomics Insights into Needle Endophytic Dysbiosis Associated with Declining Tehran 

Pine (Pinus eldarica). Physiological and Molecular Plant Pathology. IF: 3.6 (Q1) 

Bahari, A., Tohidfar, M., Shams-Bakhsh, M., & Norouzibeirami, M. In press. A reference-guided 

genome assembly and genome-wide SNP resource for Pinus eldarica Medw. BMC Genomics. IF: 3.9 

(Q1) 

Bahari, A., Tohidfar, M., Shams-Bakhsh, M., & Norouzibeirami, M. Under rewive. Complete genome 

of Pinus nigra virus 1 from Pinus eldarica in Iran expands the known host and geographic range of a 

divergent caulimovirid lineage. Archives of Virology. IF: 2.5 (Q2) 

https://doi.org/10.1007/s10343-024-01106-4


6 
 

 :همایش ها  

باز های خوانش چوب، مطالعه بیوانفورماتیکی چهار1401 شهریور و شمس بخش مسعود، ایی ناصرصفبهاری عطیه،  

موسسه تحقیقات گیاهپزشکی ویروس ایرانی پیچیدگی برگ چغندر قند، دومین کنگره بیماری شناسی گیاهی ایران، 

 تهران کشور، 

،  اولین گزارش از همراهی یک فایتوپلاسما با 1401شهریور  بهاری عطیه، شمس بخش مسعود و علوی سید مهدی،

 درایران، بیست و چهارمین کنگره گیاهپزشکی ایران، Cupressus sempervirens var. horizontalis  سرو زربین  

 تهران  موسسه تحقیقات گیاهپزشکی کشور،

 

ین گزارش از همراهی یک ، اول1395بهاری عطیه،علوی سید مهدی، شمس بخش مسعود و صابری اسماعیل، شهریور  

 درایران، بیست و دومین کنگره گیاهپزشکی ایران، دانشگاه تهران.( Pinus eldarica) فایتوپلاسما با جاروک کاج

 تهران  

، ارزیابی تغییرات جمعیت 1396 شهریور بهاری عطیه،علوی سید مهدی، شمس بخش مسعود و صابری اسماعیل، 

 و دهمین همایش ملی بین المللی دومین همایشباکتری عامل میوه سبز مرکبات در درختان آلوده در جنوب کشور، 

  ، موسسه تحقیقات نهال و بذر، کرجبیوتکنولوژی

، بهینه سازی پروتکل 1394خرداد  صابری اسماعیل، علوی سید مهدی، صفایی ناصر، آزادوار مهدی و بهاری عطیه، 

و  بین المللی اولین همایش، Candidatus Liberibacter asiaticusاز درختان مرکبات و ردیابی  DNAاستخراج 

 ، دانشگاه شهید بهشتی، تهرانبیوتکنولوژی نهمین همایش ملی

 

ردیابی و شناسایی بیماری  ،1394شهریور  عظیمی، محمد و فرخی نژاد، رضا و بهاری، عطیه و مهرابی کوشکی، مهدی،

  اهواز نهمین کنگره علوم باغبانی ایران، فیتوپلاسمایی درگیاه زینتی کنوکارپوس ارکتوس در خوزستان،

 

Bahari, A., Alavi, Shams-Bakhsh, M S. & Saberi, E. 2015, Seasonal variation of Candidatus 

Liberibacter asiaticus population in Citrus trees in southeast of Iran, Second National Conference of 

new Cellular and Molecular Biotechnology, Iran,Tehran 

 

Atiyeh Bahari, Araceli G. Castillo, Naser Safaie, Eduardo R. Bejarano, Ana P. Luna  

and Masoud Shams-Bakhsh, BCTIV V3 is a multifunctional protein; silencing suppressor and 

potential movement protein, 5th international and 17th Iranian Genetic Congress, 2023, Tehran, Iran. 

(Oral presentation) 
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